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Hl'adanie génov

|dedlne kombinacia vypoctovych modelov a experimentalnej informacie
e RNA-seq
e Metdédy na detekciu proteinov

e Komparativna genomika (celogenémové zarovnania, zarovnanie

proteinov z pribuzného organizmu)

e Stav chromatinu, histénové modifikacie



Histény a nukleozémy

e DNA v chromozédmoch ovinuta okolo nukleozémov
pozostavajicich z histéonov H2A, H2B, H3, H4

e 146 baz ovinutych okolo nukleozému, cca 50 baz medzi
nukleozémami




Histonové modifikacie
e Posttranslacné modifikacie, napr. metylacia

e Oznacenie napr. H3K4mel je (mono-)metylacia Stvrtej amino
kyseliny (lyzinu) v proteine H3

Zistovanie v genéme
e Enzymom nasekdme DNA medzi nukleozémami

e Nukleozomy s danou modifikaciou extrahujeme pomocou
protilatky (chromatin immunoprecipitation, ChlP)

e Extrahovani DNA identifikujeme pomocou microarray alebo
sekvenovanim a mapovanim na gendém (ChIP-chip alebo ChlIP-seq)
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Priemerné profily okolo zaciatku transkripcie, Barski et al 2007
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