Uvod do pravdepodobnosti, sekvenovanie genémov
(cvicenie)
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dlzka genému, napr. 1 000 000

dizka &itania, napr. 1000

G
N = pocet citani (readov), napr. 10 000
L
T

= potrebna dlzka prekryvu, napr. 50



Nahodne generované citania
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Pokrytie jednotlivych baz
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Pocet baz s urcitym pokrytim
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Predpokladany pocet kontigov od poctu citani
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