Cvicenia pre informatikov, 10.12.2020
Zhrnutie semestra



Pravdepodobnostné modely

Skryté Markovove modely (hladanie génov, konzervovanych
oblasti, fylogenetické HMM, profilové HMM)

Fylogenetické stromy a substitu¢né modely
Stochastické bezkontextové gramatiky
Gibbsovo vzorkovanie

Metéda maximalnej vierohodnosti

Expectation maximization (EM)

Statistické metody

Pojem Statistickej vyznamnosti, E-hodnota a P-hodnota

Test na pozitivny vyber

e Vizbova nerovnovaha, mapovanie asociacii



Precvicenie dynamického programovania

e Zarovnavanie sekvencii
(globalne, lokalne, afinne medzery)

e Skryté Markovove modely (Viterbiho algoritmus)

e \Vypocty na stromoch
(Gspornost, vierohodnost - Felsensteinov algoritmus)

e Hmotnostna spektrometria (MS/MS)

e Sekundarna struktira RNA

Iné
e Celociselné linearne programovanie
e deBruijnove grafy

e Zhlukovanie a klasifikacia



Ako modelovat problémy realneho sveta
e Rozmysliet si, aké mame data, ¢o by sme chceli ako vysledok

e Sformulovat ako informaticky problém (napr. optimalizacia

nejakého skoére)

e Pravdepodobnostné modely ndm casto dovolia zvolit skérovaciu
schému systematickym spdsobom

e Vysledny problém casto NP tazky
— Heuristiky, aproximacne algoritmy
— ILP a iné techniky na presné rieSenie
— Ned4 sa problém trochu preformulovat?

e Testovanie: si vypoctové vysledky relevantné v danej doméne?
(bola formulacia dostatocne realisticka?)



Dalsie predmety

Strojové ucenie 2-INF-150, Vinar/Boza (ZS, 4P, 6kr)
Vybrané partie z datovych struktar 2-INF-237, Kovac (ZS, 4P, 6kr)

Seminar z bioinformatiky (1)-(4) 2-AIN-50[56],25[12] (oba semestre,
2S, 2kr)

Manazment dat (a.k.a. Integracia datovych zdrojov) 2-INF-185
Brejova, Vinar, Boza (LS, 1P/2C, 4kr)

Biolégia N-bCXX-055/1-BIN-101, Tomaska (ZS, 2P, 2kr)

Vseobecna biolégia N-bCXX-085/1-BIN-113, Tomaska (LS, 2P, 2kr)
Genomika 2-INF-269, Nosek a kol. (LS, 2P/1C, 4kr)

Vyzvy sucasnej bioinformatiky 1-BIN-105, Brejova, Vinar (LS, 2S, 2kr)

http://compbio.fmph.uniba.sk/vyuka/



